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2008

Intro Next-Generation 
Sequencing (Roche 454). 
ISO 9001. Premio Start-up 

dell’anno

2015

Intro Micro Molecolare 16S 
NGS. Gruppo Ribes-Nest. 
Nasce test microbioma 
italiano (SalusBioma®)

2004

BMR nasce come spin-off 
unipd all’interno del CRIBI

2012

Azienda partner nei progetti 
europei Fishboost e 

Aquatrace. Intro Cell Profile

2022

Nasce SalusNet come 
network dei professionisti 

della salute. 

2023

Intro a ChrySalus® 
Nutrition e Active-Aging.

Al servizio della Ricerca, 
della Diagnostica e 

dell'Innovazione da 20 anni
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Piattaforma sviluppata a disposizione della salute che fornisce un punto di riferimento nella 

consulenza genetica e della nutrizione umana, riducendo la distanza tra professionisti e pazienti

salusnet.eu info@salusnet.eu



Primo analisi del microbioma 

intestinale in Italia (2015).

Mediante il sequenziamento del 

gene 16S o ITS2 rileva lo stato di 

disbiosi riuscendo a correlare 

con lo stile di vita e nutrizione.

Tassonomia, metabolismo e 

funzioni sistemiche del 

microbioma intestinale.

Professionisti Collaboratori: 

commenti personalizzati, 

aggiornamenti e consulenze per 

l’interpretazione del referto.

Processati 23.000 campioni 



Microbioma 

● Indice di biodiversità
● Indice di disbiosi
● Phyla batterici principali
● Batteri rari / benefici / patogeni
● Stima del potenziale metabolico e 

fermentativo, sintesi delle vitamine
● ꞵ-glucuronidasi, TMA, glutine e istamina

● Percentuale phyla fungini
● Abbondanze relative dei taxa fungini
● Rapporto Basidiomycota / Ascomycota
● Generi fungini rilevanti
● Miceti clinicamente rilevanti 

Micobioma







Analisi delle variante genetiche (SNPs / 

polimorfismi)

SNP che contribuiscono a tratti complessi e 

sono usati come marcatori biologici

Predisposizioni genetiche studiate 

scientificamente 

Report Nutrition  + Active-Aging

Processati 27.000 campioni 



Bead-based microarray technology

Global Screening Array ChrySalus Custom Content

~ 2000 SNPs correlati con la salute e benessere

Illumina GSA Datasheet

Methylation Arrays

Livello di metilazione di oltre 930.000 siti di metilazione in 
tutto il genoma umano alla risoluzione di un singolo 
nucleotide



Nutrition

● Lattosio
● Celiachia
● Istamina
● Carboidrati
● Lipidi
● Caffeina
● Vitamine
● Omocisteina
● Capacità Antiossidante
● Capacità Detossificante
● Risposta Infiammatoria

● Sarcopenia
● Osteoporosi
● Lesioni articolari
● Tolleranza allo Stress
● Memoria
● Funzioni Cognitive
● Stress Ossidativo
● Glicazione
● Skin-aging
● Immunosenescenza
● Inflammaging

Active-Aging
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Intolleranza all’istamina

Importante nella risposta infiammatoria e autoimmune. Il 
livello interno di istamina dipende da un equilibrio tra la sua 
produzione endogena, l’acquisizione con gli alimenti e la sua 
degradazione.

DAO (Diamino Ossidasi) ridotta con allele T

Diversi batteri producono istamina o ne sono influenzati, 
partecipando positiva o negativamente alla modulazione di 
attività fisiologiche.

Sintesi dell’istamina



Prospettive Future

● Tecnologia basso costo per siti metilazione umana

● Analisi predisposizioni genetiche correlate con lo sport

● Analisi predisposizioni genetiche correlate con IBD e IBS

● Analisi sierologiche correlate con la permeabilità intestinale (ELISA assay)

● Report basato su Metagenomica

● Sviluppo di nuovi indici di analisi dello stato di salute

● Analisi del microbioma vaginale e della pelle



Recap servizi

● Sequenziamento sanger

● Autenticazione linee cellulari

● Metagenomics

● Transcriptomics

● Whole-Genome-Sequencing

● Metabarcoding 16S, ITS, 18S, COI

● Exome-sequencing

● Long-read sequencing (MinIon)

● Bioinformatics

● Progetti custom

Contatti

Ricerca

www.bmr-genomics.it

bmr@bmr-genomics.it

SalusNet

salusnet.eu

info@salusnet.eu
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